Vyuziti DNA analyzatoru CEQ 8000 pro
analyzu mutaci v klinické diagnostice

Sona Pekova
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Princip SNP analyzy pomoci prodluzovani primeru
(SNP extension kit, Beckman Coulter)

A*
G*

| |C*

ATGCCGAATCGTATTACGACTGGACTAGGTAACGTICGTGATGCCAG

G*

A*
C*

| |
ATGCCGAATCGTATTACGACTGGACTAGATAACGTICGIGATGCCAG C*

G* o

C*



Raw Data Raw Data ‘ Raw Data
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Detekci SNP prodluzovanim primeru Ize multiplexovat

poly-A sekvence A
pro prodlouZeni "
primera c
A* = -
G*
| | C*

ATGCCGAATCGTATTACGACTGGACTAGATAACGTCGTGATGCCAGATCAACGGTTTGGGT

G* A

C*
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Srovnani sekvenacni analyzy a SNP analyzy

Sekvenacni analyza | SNP analyza
Ziskana |Komplexni, presna Presna 1dentifikace pouze
informace | [dentifikace celé definovanych mutaci
amplifikovane oblasti
Pracnost | Vysoka Vysoka
Casova |Narotna Naro¢na, ale kratsi nez
narocénost sekvenaCni analyza
Rutinni | Ano Ano
provedeni
Analyza Casové narocna, nutno Casové nenarocna,

prohledavat mista
potencidlnich mutaci

automaticke zpracovani
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